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	2
	СРСП 1. Консультация по выполнению СРС1 на тему: Генно-инженерный метод получения инсулина.

	
	
	
	Оффлайн

	3
	СРС 1.  Селекция. Роль микроорганизмов в продукции новых штаммов.(презентация)
	
	22
	Логическая задача
	

	4
	СРСП 2. Коллоквиум (контрольная работа) Современные методы биотехнологии для получения продуктов.
	
	22
	
	Оффлайн

	7
	СРСП 3. Консультация по выполнению СРС 2. Роль методов генной инженерии в получении новых сортов растений 
	
	
	Логическая задача
	

	8
	СРС 2. Роль методов генной инженерии в получении новых сортов растений (презентация)
	
	15
	
	Оффлайн

	10
	СРСП 4. Коллоквиум (проект). Значение стволовых клеток и методы их культивирования 
	
	15
	Логическая задача
	

	12
	СРСП 5. Консультация по выполнению СРС 3.
	
	
	
	Оффлайн

	13
	СРС 3 Технология получения биогаза из молочных отходов и из спиртовой барды.
	
	14
	Логическая задача
	

	15
	СРСП 7. Консультация по подготовке к экзаменационным вопросам.
	
	
	
	Оффлайн
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